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Zusammenfassung

Wir stellen Methoden zur Anwendung von Support Vektor Maschinen vor in Situationen, wo
die Daten hochdimensional und redundant sind. Solche Situationen treten oft in der Bioin-
formatik auf, insbesondere wenn man nichttriviale Kerne wie etwa sogenannte string kernels
zum Vergleich von Sequenzen von Aminosäuren verwendet. Einige Anwendungen werden
den Ansatz illustrieren.
Die für das Versẗandnis relevanten Konzepte von Support Vektor Maschinen werden im Vor-
trag erl̈autert.
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